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Afin de déterminer si des occurrences de motifs dans de longues châınes ont une pertinence statistique, il est
nécessaire d’analyser les probabilités d’apparition de ces motifs rapportées à une distribution uniforme. Une
approche classique consiste à utiliser un automate et une châıne de Markov pour reconnâıtre les motifs puis
d’étudier la matrice de transition pour en extraire les informations sur la distribution [5, 6].
Le stage consiste à étudier cette matrice de transition par des méthodes hybrides formelles-numériques. En
effet, ces matrices de transition sont structurées (matrices stochastiques, forte proportion de zéros) et mal
conditionnées. La difficulté est de déterminer des itérés de ces matrices à des ordres de grandeur très différents
pour de très grands itérés (de l’ordre de dizaines de millions pour le protéome, de centaines de millions pour
les chromosomes).
L’approche considérée pourra combiner itérations modulaires et polynomiales bivariées [2] avec du calcul ap-
proché de pgcd, ou de reconstructions rationnelles [4, 3, 1]. Cette méthode sera ensuite utilisée pour étudier
les facteurs de transcription du chromosome humain 5∗ et des signatures PROSITE† du protéome.
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∗http://www.pseudogenes.org/data/human/build36/genome/chr5.fa
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